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Claves en las bases moleculares de la
interaccion especifica entre proteinas

Madrid, 19 de Enero de 2010 — La prestigiosa revista de la Academia de Ciencias
Americana (PNAS) publica hoy el primer estudio a gran escala de las sefiales
evolutivas en secuencias de proteinas que participan en complejos de interaccion.
Esta investigacion ha sido realizada por Antonio Rausell y David de Juan, del Centro
Nacional de Investigaciones Oncoldgicas (CNIO), y Florencio Pazos, del Centro
Nacional de Biotecnologia (CNB-CSIC), bajo la direccion del Profesor Alfonso
Valencia, Director del Programa de Biologia Estructural y Biocomputacion del CNIO.

En el articulo, los autores presentan un analisis detallado de un amplio conjunto de
complejos de proteinas obtenidos experimentalmente con el fin de mostrar como las
familias de proteinas han evolucionado para adaptarse a sus correspondientes
interactores especificos. La metodologia computacional desarrollada por los autores
permite trazar con gran precision los cambios en las secuencias de aminoacidos que
subyacen tras el delicado balance de interacciones presente en las rutas de
sefializacién que controlan la mayoria de procesos bioldgicos. Este nuevo abordaje
computacional abre interesantes vias para la manipulacién dirigida de los sitios de
unién a proteinas y puede ser considerado un paso clave para la reconfiguracion de
rutas de transmision de sefiales celulares. Esta linea de investigacion esta siendo
continuada en el contexto del consorcio internacional de biologia de sistemas ENFIN.

Asi mismo, el estudio cuantitativo de las regiones de interaccién entre proteinas
sugiere que la interaccion diferencial entre componentes moleculares puede variar
muy rapidamente a escala evolutiva y muestra que éste fenbmeno ocurre de forma
general en un gran numero de familias de proteinas. Entre sus consecuencias
practicas, el trabajo resalta la importancia de considerar los resultados sobre la
organizacioén de sitios funcionales en proteinas a la hora de interpretar los efectos de
las mutaciones detectadas en los proyectos gendmicos para el estudio del cancer que
se estan llevando a cabo.
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Por favor visite la siguiente pagina web para descargar el articulo:
http://www.pnas.org/content/early/2010/01/08/0908044107.abstract
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